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Resumen

En el mundo el nimero de infecciones por SARS-CoV-2 se incrementa diariamente y la ciudad de
Villavicencio no es ajena a esta problematica. En la actualidad pasa por una situacién epidemiolégica
preocupante, con mas de 60.000 casos reportados, es por esta razon, a través de esta investigacion
se espera conocer las interacciones inmunoldgicas entre coronavirus historicos comunes y el nuevo
SARS-CoV-2. Se busca determinar la presencia de anticuerpos IgG frente a dos coronavirus comu-
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nes humanos y su relacion con la severidad o ausencia de signos en pacientes RT-qPCR positivos a
SARSCoV-2 de la ciudad de Villavicencio. Se realizara un estudio observacional analitico-transversal,
realizando de forma aleatoria la toma de muestra de 0.8 mL de suero de 82 pacientes RT-qPCR positi-
vos para SARS-CoV-2. La determinacion cualitativa de anticuerpos IgG frente a HCoV-NL63 y HCoV-
HKUT se realizara a través del inmunoensayo ELISA indirecto comercial e in-house, respectivamente
para cada coronavirus. Los datos obtenidos se analizardan para la obtencién de la seroprevalencia de
HCoV-NL63 y HCoV- HKU1 en pacientes positivos para COVID-19 de la ciudad de Villavicencio.
Se usara la medida de asociacién de riesgo Odds Ratio de prevalencia (ORP), calculado a través del
modelo de regresion logistica binomial, con un IC 95% usando el software Epilnfo v3.0 del CDC, para
asociar la seropositividad a uno o dos coronavirus comunes y la gravedad o ausencia de signos clini-
cos del COVID-19. Este estudio aportara conocimiento de una posible correlacién de la presencia
de coronavirus comunes historicos en pacientes SARS-CoV-2 positivos y determinar sus interacciones
inmunoldégicas como pecado antigénico original e impronta inmunoldgica. Esta investigacion generaria
los primeros resultados de seroprevalencia de coronavirus comunes humanos en la ciudad de Villavi-
cencio.

Palabras clave: impronta inmunoldgica, pecado antigénico original, SARS-CoV-2.

Abstract

In the world, the number of SARS-CoV-2 infections is increasing daily and the city of Villavicencio is
no stranger to this problem. It is currently going through a worrisome epidemiological situation, with
more than 60,000 reported cases, it is for this reason, through this investigation it is expected to know
the immunological interactions between common historical coronaviruses and the new SARS-CoV-2.
The aim is to determine the presence of IgG antibodies against two common human coronaviruses and
their relationship with the severity or absence of signs in SARSCoV-2 positive RT-gPCR patients from
the city of Villavicencio. An analytical-cross-sectional observational study will be carried out, randomly
taking a sample of 0.8 mL of serum from 82 SARS-CoV-2 positive RT-qPCR patients. The qualitative
determination of IgG antibodies against HCoV-NL63 and HCoV-HKU1 will be carried out through the
indirect commercial and in-house ELISA immunoassay, respectively for each coronavirus. The data
obtained will be analyzed to obtain the seroprevalence of HCoV-NL63 and HCoV-HKUT1 in positive
patients for COVID-19 in the city of Villavicencio. The risk association measure, Prevalence Odds
Ratio (ORP), calculated through the binomial logistic regression model, with a 95% CI using the CDC
Epilnfo v3.0 software, will be used to associate seropositivity to one or two common coronaviruses
and the severity or absence of clinical signs of COVID-19. This study will provide insight into a possible
correlation of the presence of historical common coronaviruses in SARS-CoV-2 positive patients and
determine their immunological interactions as the original antigenic sin and immunological imprint.
This research would generate the first seroprevalence results of common human coronaviruses in the
city of Villavicencio.

Key words: immunological imprint, original antigenic sin, SARS-CoV-2.

Resumo

No mundo, o ndmero de infeccoes por SARS-CoV-2 estd aumentando diariamente e a cidade de Villa-
vicencio ndo é estranha a esse problema. Vive atualmente uma situacao epidemiolégica preocupante,
com mais de 60.000 casos notificados, pelo que, através desta investigacdo espera-se conhecer as
interaces imunoldgicas entre os coronavirus histéricos comuns e o novo SARS-CoV-2. O objetivo é
determinar a presenca de anticorpos IgG contra dois coronavirus humanos comuns e sua relacdo com
a gravidade ou auséncia de sinais em pacientes com RT-gPCR positivo para SARSCoV-2 na cidade de
Villavicencio. Sera realizado um estudo observacional analitico transversal, amostrando aleatoriamen-
te 0,8 mL de soro de 82 pacientes positivos para RT-gPCR para SARS-CoV-2. A determinacao quali-
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tativa de anticorpos IgG contra HCoV-NL63 e HCoV-HKU1 serd realizada por meio do imunoensaio
ELISA indireto comercial e interno, respectivamente para cada coronavirus. Os dados obtidos serdao
analisados para obter a soroprevaléncia de HCoV-NL63 e HCoV-HKU1 em pacientes positivos para
COVID-19 na cidade de Villavicencio. Sera utilizada a medida de associacdo de risco Odds Ratio
of Prevalence (ORP), calculada por meio do modelo de regressdo logistica binomial, com 1C 95%,
utilizando o software Epilnfo v3.0 do CDC, para associar a soropositividade a um ou dois corona-
virus. auséncia de sinais clinicos de COVID-19. Este estudo fornecerd conhecimento de uma possivel
correlacdo da presenca de coronavirus histéricos comuns em pacientes positivos para SARS-CoV-2 e
determinara suas interagoes imunolégicas, como pecado antigénico original e impressao imunolégica.
Esta pesquisa geraria os primeiros resultados de soroprevaléncia de coronavirus humanos comuns na
cidade de Villavicencio.

Palavras-chave: imprinting imunol(’)gico, pecado antigénico , SARS-CoV-2.
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